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Corrélations spatiales
A

Colocalisation ? Exclusion ?
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Plusieurs populations ? Pas de corrélation ?
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Superrésolution

Imagerie Images du flm
traditionnelle Superrésolution

PALM

- fluorophore protéique N A
- faible nombre de photons Reconstruction
- marquage de toutes les

protéines d'intérét

~

\ e " - ) STORM

t:, “ - fluorophore organique
iz * - marquage chimique limité
4 - Grande photostabilité

AN - photoblanchiment majeur
avant I'observation



Choix des fluorophores
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Qualité des acquisitions
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- ~30000 points Récamier et al., soumis

- ~10% hors de la cellule
- Qualité beaucoup plus faible pour Polll (5000
points dont beaucoup de détections multiples).
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Analyses
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Analyses
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CSR (complete spatial randomness)
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Conclusion
[

Expérimental Théorique
Faisabilité du PALM/STORM en deux On dispose des outils théoriques
couleurs sur le modele H2B/Polll, pour traiter les données,
Faible qualité des données acquises, Les indicateurs déterminés sont

calculables en un temps raisonnable

Nombreuses pistes prometteuses (~ 1jour).

d'amélioration.

Catalyse hétérogene

Surface spécifique immense de la chromatine (fractale) :
adsorption facilitée

Dimensionnalité réduite de la chromatine : surface réactive

Fortes connexions avec la polymérase (?) : convergence des
facteurs de transcription.



